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/La relevancia de la correcta deteccion de infectados por SARS-CoV-2, para la mitigacion y control de la enfermedad, hace que sea necesaria la implementacién\
de herramientas que permitan evaluar la calidad de los resultados producidos por los laboratorios autorizados en el pais, para el diagnostico del virus. En este
sentido, desde el Instituto Nacional de Metrologia vy el Instituto Nacional de Salud se organizo un Ensayo de Aptitud cualitativo, dirigido a los laboratorios
autorizados para la deteccion de este virus, empleando RT-PCR como técnica de deteccion, como una herramienta que le permite a los laboratorios tener una
evaluacién externa de su desempefio. Este ejercicio cubrid desde el desarrollo de un material de referencia para ser empleado como item de ensayo hasta la

Kejecucién del Ensayo de aptitud. En este sentido a continuacion se presentan los resultados mas importantes en torno a este ejercicio /
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h genes o secuencias genomicas del virus SARS-CoV-2.
El 98.3% de los laboratorios obtuvo un desempenio

Laboratorios que reportaron tres genes

satisfactorio, 81.8% con una correspondencia del 100 %
frente a los resultados del laboratorio de referencia del
EA, mientras que el restante 16.5 % de los laboratorios
con desempeno satisfactorio presentd un error en la
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virus SARS-CoV-2, siendo la secuencia del gen E una de
las mas comunes, seguida por RARp y N (35 %, 28 % vy

dypy-N-3
N-3-T4H0

8440-9BT440-9eT4YHO

Ensayos

M Satisfactorios 100 % M Satisfactorios 80 % B No Satisfactorios <809

I-|I“‘ “
M

%
RdRp ORFlab ORFlab 2 M-S ORF8 N1 N2
80.3% 93.3% 0.0% 100.0% 100.0% 0.0% 100.0% 100.0%
18.0% 6.7% 100.0% 0.0% 0.0% 100.0% 0.0% 0.0%
1.6% 0.0% 0.0% 0.0% 0.0% 0.0% 0.0% 0.0%

La evaluacion se hizo para cada gen reportado por cada

laboratorio

participante, 119 laboratorios obtuvieron un
desempefo satisfactorio para los distintos genes reportados,
equivalente al 98.3 %, el 1.7% restante obtuvo un desempefo no
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